
K1         SGWCFRYMHATGASLVFLLTYLHILRGLNYSYMYLPLSWISGLILFMIFIVTAFVGYVLP 109
TM93-C1088 SGWCFRYMHATGASLVFLLTYLHILRGLNYSYMYLPLSWISGLILFMIFIVTAFVGYVLP 109
NGATV01    SGWCFRYMHATGASLVFLLTYLHILRGLNYSYMYLPLSWISGLILFMIFIVTAFVGYVLP 109

K1         WGQMSYWGATVITNLLSSIPVAVIWICGGYTVSDPTIKRFFVLHFILPFIGLCIVFIHIF 179
TM93-C1088 WGQMSYWGATVITNLLSSIPVAVIWICGGYTVSDPTIKRFFVLHFILPFIGLCIVFIHIF 179
NGATV01    WGQMSYWGATVITNLLSSIPVAVIWICGGYTVSDPTIKRFFVLHFILPFIGLCIVFIHIF 179

K1         FLHLHGSTNPLGYDTALKIPFYPNLLSLDVKGFNNVIILFLIQSLFGIIPLSHPDNAIVV 249
TM93-C1088 FLHLHGSTNPLGYDTALKIPFYPNLLSLDVKGFNNVIILFLIQSLFGIIPLSHPDNAIVV 249
NGATV01    FLHLHGSTNPLGYDTALKIPFYPNLLSLDVKGFNNVIILFLIQSLFGIIPLSHPDNAIVV 249

K1         NTYVTPSQIVPEWYFLPFYAMLKTVPSKPAGLVIVLLSLQLLFLLAEQRSLTTIIQFKMI 309
TM93-C1088 NTYVTPSQIVPEWYFLPFSAMLKTVPSKPAGLVIVLLSLQLLFLLAEQRSLTTIIQFKMI 309
NGATV01    NTYVTPSQIVPEWYFLPFNAMLKTVPSKPAGLVIVLLSLQLLFLLAEQRSLTTIIQFKMI 309

K1         FGARD 314
TM93-C1088 FGARD 314
NGATV01    FGARD 314


